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World Wide Web

» Créé par Tim Berners Lee en 1990
* Langage HTML

=> Pour partager des connaissances et de relier les informations partagées.
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Ontology (IMGT-ONTOLOGY)

An ontology is a concise and non ambiguous description of the more significant and relevant concepts in a application domain
IMGT-ONTOLOGY [1], is the first ontology which allows the management of the immunogenetics knowledge for all vertebrate species.

Citing IMGT-ONTOLOGY:

o Giudicelli, V. and Lefranc, M.-P. "Ontology for Immunogenetics: IMGT-ONTOLOGY", Bivinformatics, 15, 1047-1054 (1999) PMID: 10745385, LIGM:221,
= Lefranc, M-P. et al. "IMGT-ONTOLOGY for Immunogenetics and Immunoinfarmatics, hitp:/fimat.cines ", /n Silico Biolagy, 2004, 4, 17-29. Epub 2003, 4, 0004, LIGM:278, PMID: 15089751
o Lefranc, M.-P. et al. IMGT-Choreography for Immunogenetics and Immunoinformatics®, fir Silico Biology, 2003, 5, 45-60, Epub 2005, 5, 0008, 24 Dec 2004, LIGM:294, PMID: 15972004

@ |ntroduction

The molecular synthesis and genetics of the immunoglobulin (IG) and T cell receptor (TR} chains and the polymaorphism of the MHC are particularly complex, and therefore one of the first tasks of IMGT-ONTOLOGY comprises a
formal specification of the terms to be used in the domain of immunogenetics and bioinformatics [2-8].

IMGT-ONTOLOGY includes a controlled vocabulary and annotation rules which are indispensable to ensure accuracy, consistency and coherence in IMGT® [5]. IMGT-ONTOLOGY allows scientists and clinicians to use identical

terms with the same meaning. This provides a semantic repository to be included in more general molecular biology ontologies, and will be therefore of a great help to increase interoperahility between specialist and generalist
databases

2 |MGT-ONTOLOGY axioms and concepts

Seven IMGT-ONTOLOGY axioms have been defined [1,6-8] 'IDENTIFICATION', 'DESCRIPTION', 'CLASSIFICATION', 'MUMEROTATION', 'LOCALIZATION', "ORIENTATION', and 'OBTEMTION'. They constitute the Formal
IMGT-ONTOLOGY or IMGT-Kaleidoscope [9,10]

The IMGT-ONTOLOGY concepts of identification, description, classification, numerotation, localization, orientation and obtention were generated from these axioms and described in ref [1,2 6-8
Click here for.

= Figures illustrating some of the IMGT-ONTOLOGY axioms and concepts (IMGT Education).
o oI between the IMGT-ONTOLQGY concepts and the IMGT Scientific chart rules (IMGT Scientific chart).
@ iScientific chart rules and ontologies report I

Marie-Paule Lefranc, Francois Ehrenmann, Patrice Duroux and Véronigue Giudicelli

(D12 ImmunaGrid, The European Virtual Human Immune System Project, 1ST-2004-028069)

Describes the IMGT-ONTOLOGY concepts of identification, description and classification at the molecuiar level, generated from the IDENTIFICATION, DESCRIFPTION and CLASSIFICATION axioms of the Formal
IMGT-ONTOLQOGY (IMGT-Kaleidoscope) -
4
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World Wide Web

- Les ressources sous forme de page HTML
- Les relations entre ses pages qui se traduisent par des liens hypertextes
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'<a href="Description.ntml">DESCRIPTION</a>",
ontOIOQY (IMGT ONTOLOGY) 'va href="Classification.html">CLASSIFICATION</a>",
An ontology is a concise and non ambiguous description ofthe more. ' <& href="Numerctation.html">NUMEROTATICON</a>",
IMGT-ONTOLOGY [1], is the first ontology which allows the managem 'LOCALIZATION', i
Citing IMGT-ONTOLOGY: '<a href="COrientation.ntml">0RIENTATION</a>"',</strong>

o Giudicelli, V. and Lefranc, M-P. "Ontology for Immunogenetics: M, and <strong>»'<a href="Cbtention.ntml">0BTENTICON</a>"</strong>.
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<p>
The IMGT-ONTOLOGY concepts of identification, description, classification,
@ |ntroduction numerotation, localization, orientation and obtention

were generated from these axioms and described in ref. <a href="#refs">[1,2,6-8]< /a>.
The molecular synthesis and genetics of the immunoglobulin {IG) al </p>

formal specification of the terms to be used in the domain of immuno hl
IMGT-ONTOLOGY includes a controlled vocabulary and annotation r 1 I 4
terms with the same meaning. This provides a semantic repository © @
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2 |MGT-ONTOLOGY axioms and concepts

Seven IMGT-ONTOLOGY axioms have been defined [1.6-8] 'IDENTIFICATION', 'DESCRIPTION', "CLASSIFICATION', 'NUMEROTATION', 'LOCALIZATION', 'ORIENTATION', and 'OBTENTION'. They constitute the Formal
IMGT-ONTOLOGY or IMGT-Kaleidoscope [9,10

The IMGT-ONTOLOGY concepts of identification, description, classification, numerotation, localization, orientation and obtention were generated from these axioms and described in ref. [1,2,6-8].
Click here for.

o Figures illustrating some of the IMGT-ONTOLOGY axioms and concepts (IMGT Education).

o Correspondence between the IMGT-ONTOLOGY concepts and the IMGT Scientific chart rules (IMGT Scientific chart).

o iScientific chart rules and ontologies report IEEE
Marie-Paule Lefranc, Francois Ehrenmann, Patrice Duroux and Véronigue Giudicelli
(D1.2 ImmunoGrid, The European Virtual Human Immune System Project, 1IST-2004-028069)
Describes the IMGT-ONTOLOGY concepts of identification, description and classification at the molecular level, generated from the IDEMTIFICATION, DESCRIPTION and CLASSIFICATION axioms of the Formal
IMGT-ONTOLOGY (IMGT-Kaleidoscope).
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World Wide Web

Limites

» Balises HTML.: la connaissance est encapsulée dans une couche
de présentation

e Introduction de balises propriétaires (Microsoft, Netscape)

* Les liens hypertexte ne permettent pas de qualifier les relations entre les
informations

 La qualité des pages est tres hétérogene.

=> Ces informations ne sont pas exploitables automatiquement



World Wide Web Consortium (W3C)
(créé en 1994)

- Développement de technologies, (spécifications, guides, logiciels et outils)
- Proposition des standards, pour la croissance et I'exploitation du Web

En particulier, en 1998, le langage de balisage extensible
XML (Extensible Markup Language)
devient une recommandation du W3C

Objectifs

« XML devrait pouvoir étre utilisé sans difficulté sur Internet
o || devrait étre facile d'écrire des programmes traitant les documents XML
* Les documents XML devraient étre lisibles par I'nomme
et raisonnablement clairs
* || devrait étre facile de créer des documents XML



Séquence EMBL AM947564

illa Firefox

=10 x|

Fle Edit View History Bookmarks Yahoo! Tools Help
ID AMS47564; 5V 1; linear; genomic DNWA; STD; HUM: 287 BP. :I
XX
AC AMS4T7564;
XX
DT 01-APR-2008 (Rel. 95, Created)
DT 01-APR-2008 (Rel. 95, Last updated, Version 1)
XX
DE Homn sapiens partial IGHV gene for immunoglobulin heavy chain variable
DE region, patient 4
XX
EW
XX
05 Homo sapiens (human)
oc Eukaryota; Metazoa; Chordata; Craniata; Vertebrata; Euteleostomi; Mammalia:
oc Eutheria; Euarchontoglires; Primates; Haplorrhini; Catarrhini; Hominidae;
oc Homo .
XX
EN [1]
EF 1-287
RR Capello D.;
RT ;
RL Submitted (13-MRR-2008) to the EMBL/GenBank/DDBJ databases.
RL Capello D., Clinical & Experimental Medicine, University of Eastern
RL Piedmont, Via Solaroli, 17 Novara, 28100, ITALY.
¥
EN [2]
RR Capello D., Martini M., Gloghini A., Cerri M., Rasi 5., Deambrogi C.,
ER Rossi D., Spina M., Tirelli U., Larocca L., Carbone A., Gaidano G.;
RT "Molecular analysis of immunoglobulin variable genes in HIV-related non
RT Hodgkin lymphoma reveals implications for disease pathogenesis and
RT histogenesis"™;
RL Unpublished.
XX
LR IMGT/LIGM; AM947564; AMI4T7564.
XX
FH Hey Location/Qualifiers
FH
FT =ource 1..287
FT /organism="Homo sapiens”
FT /isolate="patient 4"
FT /mol_type="genomic DNA"
FT ,-"cell_t,ype="3 lymphocyte-derived lymphoma™
FT ,-"t,iss‘.:le_t,ype="I-II\’—relat,ed B-cell non-Hodgkin's lymphoma™
FT /rearranged
FT J/db_xref="taxon:9606"
FT CD3 <1..»>287
FT /codon_start=1
FT /gene="IEHV"
FT /product="immunoglobulin heavy chain variable region™
FT J/protein id="CAQ19576.1"
FT /translation="LSLTCAVSGGSFSGYSWIWIRQTPGEGLENIGEIKDGGTTNYNAS
FT LESREVSISQDMSTFLLFLILSSVIPADTAIYFCARGRSPNIGFDFWGQGTL" I
FT V_region <1..»287
FT Jgene="IGHV"
FT /product="immunoglobulin heavy chain variable region™
XX
50 Sequence 287 BPF; 59 A; 80 C; 76 G; 72 T; 0 other;
ctgtcococtca coctgcgcoctgt cagtggaggg togttcagtg gotattocgtg gacgtggato 60 LI
Done A




Séquence AM947564 en format XML
_lo/x

Fle Edit View History Bookmarks Yahoo! Tools Help
| i Query Results = [ | file:/ / /C:/D.../ Temp/wgetz & | F

This XML file does not appear to have any style information associated with it. The document tree is shown below.

- <EMEL_Services xsi:noNamespaceSchemaLeocation="http//www ebi ac uk/embl/schema/EMBL_Services_V1.1.xsd">
- <entry accession="AM947564" version="1" dataClass="STD" taxonomicDivision="HUN" created="2008-04-01" lastUpdated="2008-04-01" releaseCreated="95" releaselLastUpdated="95"=
- <desgcription:
Homo sapiens partial IGHV gene for immunoglobulin heavy chain variable region, patient 4
</description:
- <referencex
- <citation id="1" type="submission" date="2008-03-13">
<author=Capello D.</author=
- <locator=
Capello D., Clinical & Experimental Medicine. University of Eastern Piedmont, Via Solaroli, 17 Novara, 28100, ITALY.
</locator=
</citation=
<citationLocation begin="1" end="287"/>
=/reference>
- «<referencex
- <citation id="2" type="unpublished"=
- <title=
Molecular analysis of immunoglobulin variable genes in HIV-related non Hodgkin lymphoma reveals implications for disease pathogenesis and histogenesis
<ftitle=
<author=Capello D.</author>
<author=Martini M.<fauthor>
<author=Gloghini A.<fauthor>
<auther=Cerri M.</author:>
<author=Rasi S.</author>
<author=Deambrogi C.<fauthor>
<author=Rossi D_</author:>
<author=Spina M.</author=
<autheor=Tirelli U.<fauthor>
<author=Larocca L.</author=
<author=Carbone A.</author>
<auther=Gaidano G.</author=
</citation=
</reference>
zdbreference db="IMGT/LIGM" primary="AM947564" secondary="AM947564"/>
+ <feature name="source"></feature=
+ <feature name="CDS"></feature>
+<feature name="\_region"=</feature:=
- <gequence type="genomic DNA" length="2&7" topelogy="linear" version="1"=
ctgtccetcacctgegeigtcagtggagggtegticagitggetaticgtggacgtggatccgecagaccecaggaaaaggiciggagtggatcggegaaatcaaagatgggggaactactaactacaatgegiccctcaagagicgagttiiccatticacaagatatgicgacgticctectetic
</sequence:
<fentry=>
</EMBL_Services:>

< | 0
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RDF : Resource Description Framework

Créeé en 1999 pour décrire les métadonnees
dans I'objectif de traiter I'information automatiquement,
de favoriser I'interopérabilité des connaissances et de structurer les
Informations.

Métadonnées: information permettant d’en décrire une autre

» Les meétadonnées sont habituellement comprises comme des données a
propos des données.

* Un catalogue de bibliotheque contient de I'information (métadonnée) a
propos de publications (données)

* Un systeme de fichier informatique définit des droits de lecture, écriture, etc.
(métadonnées) a propos des fichiers (données).



RDF

» Standard du W3C

» Basé sur XML

» Un début vers un Web structuré

 RDF emploie les URIs comme schéma de nommage (pour éviter la confusion,
entre termes de sémantique différents).

» On peut décrire n'importe quoi... méme une personne

» Grande souplesse quand a l'extensibilité

RDF se base sur une description des connaissances a l'aide de phrases simples :
C’est un moyen d'exprimer des relations.

Ces relations sont décrites sous forme de graphe.

Chaque nceud du graphe est une ressource ou une valeur.

Et chaque nceud est relié a un autre par un arc "nomme"

Sujet P noeuds du graphe
(source, ressource) {\H'j”“"“mjf,,f' /
Prédlcat ':i re“nur; E_\} —predhicat— Jiteral
(pI’OpI’Ié’[é) httpfsulfrorgfuse rs#name
— rln-dlu at -
T Autre ressource _ o
Objet

laurent l

(Clble’ Valeur) Shémas issus de http://xulfr.org/wiki/FormatRdf/Introduction

=> Ceci correspond a un lien qui comporte un sens : c’est du Web sémantique



Les objectifs du Web sémantique sont de partager les
connaissances et de pouvoir les manipuler automatiquement.

Pour ceci, il faut qualifier le savoir (a I'aide de métadonnées ), le
formaliser en utilisant une syntaxe extensible (par exemple avec
XML) et le structurer pour éviter les duplications).



ONTOLOGIE

Une ontologie est un ensemble structuré de connaissance dans un domaine
particulier comme lI'immunogénétique.

Une ontologie cherche a représenter le sens des concepts et des relations qui les
lient.

Elle comprend une partie terminologique : inventaire du vocabulaire pour les
métadonnées et des concepts et la déclaration des instances (valeurs) et leurs
propriétés particuliéres (relations entre elles).

Sur le plan informatique:

Les ressources sont definies les unes par rapport aux autres selon un graphe et cette
structure permet une automatisation de la manipulation des données.

Différence entre une thésaurus et une ontologie :

un thésaurus relie des concepts entre eux selon des relations précises : synonyme,
homonyme, hiérarchie, terme associé.

L'ontologie ajoute des regles et des outils de comparaison sur et entre les termes,
groupes de termes et relations : équivalence, symétrie, contraire, cardinalite,
transitivité..

=> Dans cet objectif RDF est trop limité en particulier, il ne permet pas de donner la
nature des relations (transitive inverse, ..), posséde une logique trop limitée pour faire
du raisonnement .



OWL (Web Ontology Language)

En 2004, OWL devient une recommandation du W3C

OWL deéecoule de RDF et RDFS, possede des connecteurs logiques,
d’exprimer des cardinalités sur les propriétés et d’en spécifier la
nature

Une ontologie formalisée en OWL comprend
Un espace de nom, :
L’entéte <owl :Ontology> pour décrire I'ontologie
La définition des classes et des propriétés et les instances



Classes, sous-classes, héritage et spécialisation

Notion de Classe :

Définit un groupe d’individus possédant des propriétés similaires.
Thing est la classe mere.

spécialisation
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Exemple de hiérarchie : ontologie des pizzas
(exemple fournit avec Protége)
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Exemples de hiérarchie :
les concepts d’identification de IMGT-ONTOLOGY
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Instances

Ce sont les « individus » qui peuplent les classes
Exemple des instances des concepts « GeneType » et « MoleculeType »
De IMGT-ONTOLOGY

GeneType

TDENTTFTCATTON

12a

MoleculeType

10 0 \ 0

conventional

diversity

constant

joining

variable protein

eDNA

¢cDINA

RNA




Les 3 sous-langages OWL

OWL LITE: permet d’établir une hiérarchie de concepts simples,
contraintes simples.

OWL DL (DL pour description logic): comprend toutes les structures de OWL,
possede une expressivité plus importante, avec complétude de calcul.

OWL FULL expressivité maximale, liberté syntaxique sans garantie de calcul,
une classe peut aussi correspondre a I'instance d’'une autre classe.



Classes éequivalentes et classes disjointes

« OWL permet de déclarer que 2 classes sont equivalentes: « equivalentClass »
2 classes sont equivalentes lorsqu’elles ont les mémes instances
exemple: classe « Voiture » et « Automobile »

 Inversement on peut déclarer que 2 classes sont disjointes: « disjointWith »
2 classes disjointes ne lorsqu’elles ont les mémes instances
exemple: les cercles ne fait pas partie des parallogrammes.
exemple: classe « GeneType » et « MoleculeType »

TDENTTFTCATTON

\_&<

GeneType MoleculeType

Wl/m \:\

conventional diversity constant joling variable protem eDNA cDNA RNA




Instances identiques ou différentes

« OWL permet de déclarer que 2 instances sont les mémes: « sameAs »

* Inversement on peut déclarer que 2 instances sont différentes: « differentFrom »

on peut declarer les individus d’'une méme classe mutuellement différents les uns
des autres: « AllDifferent »

TOENTTFTCCATTON

\

GeneType MoleculeType

conventional diversity constant joining variable protein eDNA cDNA RNA




Propriétes

- Proprieté d'objet (Object property) : relie une instance a une autre instance

Mother

mother of*son of*

Son :,im*c:rther_nf':

- Proprieté de type de données (Datatype property): relie une instance a des valeurs.
Owl propose un héritage des propriétés (a exploiter pour les relations entre les motifs).

Son

son_of n=tance Mother

brother_of Tnatance® | Son

age Integer™




Propriétes

restriction globales
domain : classes pour lesquelles est définie la propriéte,
range : classes reliées par la propriété au domain.

domain relation range
Son brother_of Son
Mother mother_of Son

Son son_of Mother



Caracteéristiques des Propriétes:

symetriques, transitives, inverses et fonctionnelles

GrandParent
Mother
parent_of
mother of'son of* Parent parent_of
parent_of
- - i
Son D:mthm_ﬂf YoungChild

(familles de 3 générations avec de jeunes enfants)

Symétrique: brother_of
Transitive: parent_of
Inverse: son_of / mother_of
Fonctionnelle : son_of



Restriction sur les Propriéetés : déclaration au niveau des classes

GrandParent
domain relation range
parent_of
Parent GrandParent, Parent  parent_of Parent,YoungChild
parent_of
YoungChild

allValuesFrom: au niveau d’'une classe, permet de restreindre les classes liées par une
relation. Exemple : un individu de la classe Parent ne peut étre relié par la relation parent_of
gu’a un individu de la classe YoungChild

someValuesFrom: au niveau d’'une classe, indique qu’un individu a
au moins une relation avec un individu de la classe indiquée dans la restriction
Un individu de la classe GrandParent a au moins une relation avec un individu de la classe Parent

hasValue: au niveau d’'une classe, permet de restreindre la relation a un individu donné



Restriction sur les Propriétés : déclaration au niveau des classes
cardinalites

Mother
Ex de familles nombreuses de moins de 10 enfants
_ mother_of
child_of - Une mére a au moins 3 enfants
- Une mere a au plus 10 enfants
Child - Un enfant a une et une seule mere

minCardinality: toute instance de la classe est liée par la propriété a au moins x
individus Exemple: proprieté mother_of de la classe Mother : minCardinality=3

maxCardinality: toute instance de la classe est liée par la propriété a au plus x
individus Exemple: propriété mother_of de la classe Mother : maxCardinality=10

cardinality: toute instance de la classe est liee par la propriéte a exactement x
individus Exemple: propriété son_of de la classe Mother : cardinality=1



Synthese des immunoglobulines et concepts d’indentification d'IMGT-ONTOLOGY

"MoleculeType"

V-gene D-gene J-gene  C-gene V-gene  J-gene C-gene concept

T - BT oW

Genome 5

V-D-J-C-sequence G-Heavy chain

Proteome V-J-C-sequence @G-nght chain protein

I
|G (or antibody)



Synthese des immunoglobulines et concepts d’indentification d'IMGT-ONTOLOGY

"MoleculeType"” "ConfigurationType"

D- gine Iq9n~ C-gene V- /-gene  J-gene C- _C-gene contept concept
Genome - JBIBIHHHTHTTL . BT [V | [semive

DNA rearrangements

V-D-J-gene C-gene V-J-gene C-gene

s — WO c— i Loova | frearranged]
1 1

L-V-D-J-C-sequence L-V-J-C-sequence
f ) I =
Transcriptome —{ll T T - 5 _{.:}_ 3 mRNA rearranged
(or in vitro cDNA)
Proteome V-J-C-sequence G Light_chain protein rearranged
V-D-J-C-sequence IG-Heavy chain
G (or antibody)
Molecule_EntityType
is_defined_by| | defines
is_ defined_by defines is_defined_b defines

gDNA CO i undefined

mRNA variable

5 MoleculeType GeneType | ConfigurationType | germline

protein rearranged

constant



Les concepts de description de IMGT-ONTOLOGIE:
La connaissance pour I'annotation des sequences

>X62106.0|HSVIZ2|Homo sapiens VI-2 gene for immunoglobulin heavy chain

gttcctcacc [atggactgga cctggaggat cctcttcttg gtggcagcag
gaggctccct agtcccagtg atgagaaaga gattgagtcc agtccaggga
acttctgtgt tctctccapa ggggcccact cccaggtgca gctggtgcag
aggtgaagaa gcctggggcc tcagtgaagg tctcctgcaa ggcttctgga
ccggctacta tatgcactgg gtgcgacagg cccctggaca agggcttgag
ggatcaaccc taacagtggt ggcacaaact atgcacagaa gtttcagggc

tgagagctcc
ccacggyiaa

gatctcatcc

tctggggctg
tacaccttca

tggatgggat
agggtcacca

tgaccaggga cacgtccatc agcacagcct acatggagct gagcaggctg

60
120
180
240
300
360
420
480

3'UTR

agatctgacg acacggccgt gtattadTqy gogagagaCancagto irrrRRaer e IE:
Lsklefe[sh de[tCc agaaacccaa gggaggaggc ag
L-PART1 L-PART2 V-REGION V-RS
5'UTR V-INTRON
TT_§ pVINTRON [T S
) - - V-HEPTAMER
INIT-CODON 55 0r ACCEPTOR 1$;§YS ZniéiYS V-SPACER
-SPLICE  -SPLICE V-NONAMER




Application: formalisation dans Protégé des labels qui composent
Le V-EXON et de leur relations
(Source d’'information: les informations de I'article de Biochimie)

V-GENE

L-INTRON-L V-REGION Vs

SUTR _ s | | FR1IMGT R3IMGT JUTR

V-HEPTAMER
L-PART2 V-SPACER

|
ACCEPTOR-SPLICE

INIT-CODON L—
L-PART1

DONOR-SPLICE

V-NONAMER

V-EXON

V-REGION

V-EXON
Relation Reciprocal relation (inverse)
"adjacent_at_its_5 prime_to" "adjacent_at _its_3 prime_to"
"included_with_same_5 prime_in", "includes_with_same 5 prime",
"included_with_same_3 prime_in", "includes_with_same_3 prime",
"overlap_at_its 5 prime_with" "overlap_at_its_3 prime_with"
"included_in" "includes"




Protége
(http://protege.stanford.edu/)

Protégé est un logiciel gratuit (JAVA), plate-forme open-source qui fournit une
une suite d'outils pour construire des bases de connaissance et des ontologies.

Protégé inclut de nombreux plugins pour la manipulation et la représentation
d'ontologies dans différents formats.

L’éditeur Protégé-OWL permet aux utilisateurs de construire des ontologies pour
le Web semantique en OWL.

- Dans IMGT-ONTOLOGY, creer le concept des regions codantes de
I'axiome DESCRIPTION et définir ses relations a I'aide de Protége.

- Créer les concepts qui permettent de décrire le V-EXON, et les relations qui
les lient (avec leurs caracteristiques et leurs restrictions)

- Créer une instance pour chaque concept
- Représenter graphiquement concepts, instances et relations.

- Générer le code RDF/XML.



O Creste from Existing Sources

Select a Project Type:

Creation d’'une nouvelle ontologie avec Protege 3.4 beta

Protégé Files (pont and pins)
Protégé Database
Experimental XML File (xml)
CAWL P RDF Datahase

WL RDF Files

RDF Files

| Mext = “Einish ” Cancel |

1I|q

reate New Project

Ontology URI {Usually a URL starting with hitp:/)

x|

|hl'tp: Loy ovyvl-ontologies com/Cntology1 211044726 ol

g

Default zettings...

M

Language Profile

{_) RDF Schema and Chil

() Pure ROF Schema without Gl
o Oy Ful

Pleaze specify a URI for this ontology.

Thiz LRI will be used by other ontologies that wizh to
impart thiz ontalogy.

In general, it is recommended that & LRI which
corresponds to the location of the ontalogy on the web
should be used. The URI should therefore resemble 5
HTTP URL, for example

Fittp: Sy iy domain comdnyontology

| = Back ” Mext = “Einish ” Cancel |

7 oWl DL
2 OwiL Lite

¢ o Which OWL/RDF dialect do you want to use?

\ “ou can select which elements of CvL and RDF you
weant to use in your project. You can change thesze
zettings later st any time, using OWVWLPreferences.

For example, if you select CWL Lite, then you cannat
create owlunion2f classes, and if you select pure RDF

then you can only creste rdf:Properies and rdfs: Classes.

| = Back " Mext = || Finish || Cancel |




Espace de nom

Chaque ontologie éditée avec protegé a son propre espace de nom:
C’est le « default namespace »

C’est une chaine de caracteres qui prefixe les noms des classes,
propriétés, instances afin d’assurer leur unicité (Unique Resource
|dentifiers URI).

=> Evite la confusion en cas de termes identiques utilisés avec des

significations différentes en fonction du domaine de connaissance de
I'ontologia

IMGT—ONTOLOGY Protégé 3.4 beta (file:\C:\Documents%20and % 20Settings\veronique)| — |EI|1|
Filz=  Edit Project OCWL  Ressoning Code Tools  Window  Help

el £“LBRE wmdbd < <= C@prorégé
[ @ Metadsts (MGT-ONTOLOGY) | 1 OWLClasses [ Properties | 4 Individuals | = Forms

For Project: @ IMGT-ONTOLOGY For Individual: @ Ortology(http: Mgt igh.cnrs fradGT-ONTOLOGSY)  (instance of owl:Ortology, internal name iz

ontologies e Y=
@ Ortology(hitp: dmt igh.cnrs frAMGT-ONTOLOGY ) |Hl'tp:.l’.ﬂmgt.\gh.cnrs.1r.l'IMGT-ONTOLOGY |
s it T hih tege. stanford.

¥ a2 (B

[J #hnotations
== i e i Lang |
rofs:comment ||
Default Hamespace
hittpx: Mot jgh.cors frAMGT-ONTOLOGY #
P3Pl
Pames] E aaa
[l Fttp: itaeaene ovel-ontologies comfassert.owld
] bt ey e 3 0rg 2001 ML Schemsd
pe ] it ey owvl-ontologies .com/2005/0807 bosp.owld
protege Hitp: Mprotege stanford eduiplugineowliproteges
rodfs Fittp: e o3 org 2000007 jrdf-zchema
rilf bt ey e 3 org M 9902022 -radf-syntax-nsd
o bt My e 3 or o 2002007 fowel#




Création de nouvelles classes avec Protéegé (1)

IMGT—ONTOLOGY Protégé 3.4  (file:\C:\Documents% 20and % 20Settings\veronique\Mes%20documents\protege\IMGT FULL3.4 gc\ontc - |I:I|i|
File  Edit Project ©OWL  Reasoning Code  Tools  Window  Collaboration Help
NoE tBE wmd ¢ qa @pmtégé

| @ Metadala(MGT-ONTOLOGY20090105.0wl) | OWilClasses | WM Properties | 4 Individuals | = Forms | © @ Classes &instances | © Jambalaya® | Ortoviz | OWLviz | # Instances |

SUBCLASS EXPLORER CLASS EDITOR for owl:Thing ({instance of owl:Class)

For Project: @ IMGT-ONTOLOGY For Class: btbp e e 3 orgi200207 i # Thing [ Inferred Wiew
Aszerted Hierarchy tf . Eﬁ [ﬁ ﬁ’ IE EE Dnnnutatiuns
owl: Thing [creste subclass | Property Walue | Lang |

> rilfs Class = rdir:cnmment
‘ ‘ ‘ . Aszzerted Conditions
MECESSARY & SUFFICIENT
MECESSARY
& @ 42 2 & @D pisjoints
|'| BB 3 Te (g % d B o» @) Logic View (' Propetties View




Création de nouvelles classes avec Protége (2)

IMGT-ONTOLOGY Protégé 3.4 (file:\C:\Documents% 20and % 20Settings\veronique\Mes% 20documents\protege\IMGT-FULL3.4-gc\c
File  Edit Project ©OWL REeasoning Code

DEE 4B E b

Toolz  Window  Collaboration

@ % < [»

Help

SUBCLASS EXPLORER ]

| @ Metadsta(MGT-ONTOLOGY20090M05.0wl) | OWlClasses | WM Properiss | 4 Individusls | = Forms | © @ Classes & instances | © Jambalaya® | Ontoviz | OWLviz | # Instances |
CLASS EDITOR for DESCRIPTION (instance of owl:Class)

For Project: @ IMGT-ONTOLOGY

Asserted Hierarchy

For Class: [http s imt . orgAMGT-ONTOLOGY ! o RDESCRIPTION

ol Thing
> rofs:Class
» . IDEMTIFICATICN

[ inferred Yiew
ur If:: & P L LH [J) Annotations
Propetty “alue | Langy |
N rolfs comment commentaire ..

{0 DESCRIPTION

Fs

¥ ee

Asserted Conditions

vyl Thing

NECESSARY & SUFFICIENT
NECESSARY

|~ & &

Dizjoints

PAR| & B % ©

Y Logic Yiew 4 Properies Wiew




Classes disjointes

On peut soit exprimer que les sous classes d’'une classe sont toutes disjointes

Click droit =>

File Edit Project OWL FReasoning Code Tools ‘Window  Collaboration

OcE BB b &9

:\C:\Documents%o20and% 20Settings\veronique\Mes%20documents\protege\IMGT-FULL3.4-g

< =

Help

=lo|x|

<§protégé

f @ Metarata(MGT-ONTOLOGY 20090105 0v) [’. OWLClasses [’- Praperties [’ & Individuals [’ = Forms [’ © # Classes & Instances r @ Jambalaya * rOntoviz [’.ﬁ. YL viz [’ ¢ instances |

SUBCLASS EXPLORER ]

For Project: @ IMGT-ONTOLOGY

Aszerted Hierarchy

CLASS EDITOR for DESCRIPTION (instance of owl:Class)
For Class: [http: e imot orgAMGT-ONTOLOG Y owRDESCRIPTION

[ Inferred view

v CEem [

[J annotations

oyl Thing

> ridfs Class

» O DENTIFICATION
) DESCRIPTION

Froperty

Salue

| Lang |

" roifsicomment

Commentaire ...

-

W Creste subclass

£ Create individuals...
tf::Create sibling class

& Create subClasses..
(3 Delete class

O Edit class description..

Check concept consistency
Cotpute individusls belonging to class

Get inferred subclazzes

Get interred superclasses

Creste clone

Hide clazs

Extract

Showy Meighbourbiood (Jambalaya)...

Showy Subclazs Tree (Jambalaya)

oo NG}

Showe Superclass Tree (Jambalays)...

Metaclazses
Refactar
Search and Yigw

Sort

v v v w

Asserted Conditions

MECESSARY & SUFFICIENT
MECESSARY

@D oisjoints

0 Rename across files..
’ Set all subclazses disjoint
%Se{ deprecation flag

Collapse

Expand

O] Loic: “iew [ Properties Wiew:




Soit expliciter quelles sont les classes disjointes

IMGT—ONTOLOGY Protégé 3.4 (file:\C:\Documents%20and % 20Settings\veronique\Mes%20documents\protege\IMGT FULL3.4 gc\« — |El|i|
File  Edit Project OWL Reasoning Code Tools  Window  Collaborstion  Help
NeE “BE wmd ¢ MEE <> <€protégé

| @ Metadata(MGT-ONTOLOGY20090105.0wl) | CWLClasses | B Properties | 4 indivicals | = Forms | # Classes dinstances | © Jambalaya® | Ortoviz | OWLviz | # Instances |

SUBCLASS EXPLORER W), CLASS EDITOR for MoleculeType (instance of owkClass)

For Project: @ IMGT-ONTOLOGY For Clags: bttt imot orgIMGT-ONTOLOGY T owl#koleculaType ] Inferred Yiew
Asserted Hierarchy i tf:’ & |j Q’ . LB [J Annotations
ol Thing Property Yalue | Lang |
> rdfs:Class = rdfsicomment -

v . IDEMTIFICATICN
0 ConfigurstionType
» 0 Entity Type
p MoleculeType
0 GeneType bl
) DESCRIPTION
ﬁ ﬁ Q: . Asserted Conditions
MECESSARY & SUFFICIENT
HECESSARY
) IDENTIFICATION

ﬂ defines only Malecule_Entity Type
B defines some Molecule_ErtityType

. ConfigurstionType

|'| B8 3 Do jf—? % e = =3 e @ Logic Views ) Properties view




Création de sous-classes avec Protégé

IMGT-ONTOLOGY Protégé 3.4 beta (file:\C:\Documents%o20and % 205ettings\veronique\Mes%20documents\protege\IMGT-ONTOLOGY\IMGT ONTOLOGY, = | m| |i|

File  Edit Project OWWL  Eeasoning Code Tools  YWindows  Help

NoR B0 e ¢O an ﬁprotégé

[ @ Metacta (MGT-ONTOLOGY) | ) OwLClasses | B Properties | 4 Individuals | = Forms

SUBCLASS EXPLORER W), CLASS EDITOR

For Project: @ MGT-ONTOLOGY
.

Asserted Hierarchy g D el @ [J Annotations
- Thi I—L—l—| Propert: Walue Lar

R Creste subclass Ry | 4 |‘

. CLASSIFICATION ralfs:comment

v OIDENTIFICATION

@ ChainType

' ConfigurstionType

O DomainType

n rinstance of owl.Class) [ Inferred view

» 0 EntityType -
O Function
@ Functionalty ﬁ ﬁ Q: ® Asserted Conditions
B GeneType MECESSARY & SUFFICIENT
@ MoleculeType WECESSARY

» O ReceptorType ) DESCRIFTION
D Specificity
@ StructureType

[ O Taxon

v @ DESCRIPTION
@ CodingRegion
o @ a2 g @D pisjoints

I:B ] :IZ 3’ ﬁ & & [ =] (@ Logic view () Properties View




Création d’'une nouvelle propriété avec Protége de type ObjectProperty

IMGT—ONTDLOGY Protégé 3.4 (file:\C:\Documents% 20and % 20Settings\veronique\Mes%20documents\protege\IMGT-

File  Edit Project ©OWL  Reasoning Code  Tools  Window  Collaboration Help

OeRE BB mdbd ¢4

qa

(=13

<€\protégé

For Project: @ IMGT-ONTOLOGY

[‘Object | Datatype | Annotation | AN |

r & hetadatar MG T-OMTOLOGY 200901 05 0wl |/ . WL lasses |/ I Properties |/ ’ Individuals
PROPERTY BROWSER

= Formsz r.“ Clazses & Instances |/ @ Jambalaya * |/Orrtcuviz r."OWLViz |/ # Instances |

FHUFEHI T ELHHTVETOT INCIUGES 1INSTANce o1 OWEVD]eCTHTIOperny)

For Property: | bt S imet arg MG T-ORTOLOGY ] avwlgincludes

2
Eﬁ ﬂ'}: E! I:E D Annotations
[ Object properties m ¥ Property “alie | Lang |
[ includes rofs comment commentaire ... =
[ defines < is_defined_by
M describes « is_described_by
[ iz_defined_by < defines
[ is_described_by «— describes
s
Domain Q& Q& e T e e
@ DESCRIPTION @ DESCRIPTION ] Functionsl
[ InverseFunctionsl
[ ] symmetric
[ Transitive
Inverse i O,
| l® =
Super Properties [!p .




Création d’'une nouvelle propriété avec Protége de type ObjectProperty

IMGT—ONTDLOGY Protégé 3.4  (file:\C:\Documents% 20and % 20Settings\veronique\Mes%20documents\protege \IMGT - - |I:I|i|
File  Edit Project ©OWL  Reasoning Code  Tools  Window  Collaboration Help
OcE tBE md ¢ qa <€\protégé

| @ Metadala(MGT-ONTOLOGY20090105.0wl) | OWLClasses | BB Properties | 4 Individuals | = Forms | © @ Classes &instances | © Jambalaya® | Ortoviz | OWLviz | # Instances |

PROPERTY BROWSER N PROPERTY EDITOR for includes ({instance of owl:0bjectProperty)

For Project: @ IMGT-ONTOLOGY For Property: | bt S imet arg MG T-ORTOLOGY ] avwlgincludes

[‘Object | Datatype | Annotation | AN | K B B [ Annotations

[ Object properties m 5] Froperty Walue | Lang |
[ includes rofs comment commentaire ... =

[ defines < is_defined_by

M describes « is_described_by

[ iz_defined_by < defines

inverse_of_includes (instance of owl:0ObjectProperty, inte
PROPERTY EDITOR for inverse_of_includes (instance of owl:ObjectProperty)

[ is_described_by «— describes

For Property: |http:eesse imot.orgdid G T-ONTOLOGY T owl#inverse_of_ncludes

Eﬁ Qs E Eﬁ Dnnnutatiuns =
Property | “alue | Lang |
rdfscomment -
unctional

nverseFunctional

yImetric

¥ | [ransitive

Domain 1 Q: L Range wn ﬁ Q: L

ol Thing I:‘ Functional

[] InverseFunctional
[ symmetric Erse i o

[] Transtive

Inverse i E S

Super Properties [!p B [ includes




Création d’'une nouvelle propriété avec Protége de type ObjectProperty

IMGT—ONTDLOGY Protégé 3.4  (file:\C:\Documents%20and%20Settings\veronique\Mes% 20documents\protege\IMGT-FU - |I:I|i|
File  Edit Project ©OWL  Reasoning Code  Tools  Window  Collaboration Help
NG +tBE md ¢ < > <€\protégé

| @ Metadala(MGT-ONTOLOGY20090105.0wl) | OWLClasses | BB Properties | 4 Individuals | = Forms | © @ Classes &instances | © Jambalaya® | Ortoviz | OWLviz | # Instances |

PROPERTY BROWSER N PROPERTY EDITOR for defines (instance of owl:0bjectProperty)

For Project: @ IMGT-ONTOLOGY For Property: |bitpc Sy jmot arg MG T-ORTOLOGY ] avwltdefines
[‘Object | Datatype | Annotation | AN | 69 & [H [ ET—
M Object properties =1 1o Property Yalue | Lang |
M i=_included_in < includes refs:comment sl
[ includes < is_included_in
[ defines « is_defined_by
[ describes « iz_described_hy
[ is_defined_by « defines
[ iz_described_by — describes
(-
Domain U Q,Q. Range L1 ﬁﬁ:;
‘ IDEMTIFICATION ) IDENTIFICATICON [ Functional

[ InverseFunctionsl

[ ] symmetric
[ Transitive
Inverse ﬁ % |
[ is_defined_by
| -]= =
Super Properties [!p .

| || & & %




Création d’'une nouvelle propriété avec Protége de type DataTypeProperty

IMGT—ONTDLOGY Protégé 3.4  (file:\C:\Documents%20and%20Settings\veronique\Mes% 20documents\protege\IMGT-FU - |I:I|i|
File  Edit Project ©OWL  Reasoning Code  Tools  Window  Collaboration Help
NoE tBE wmd ¢ qa @prorégé

| @ Metadala(MGT-ONTOLOGY20090105.0wl) | OWLClasses | BB Properties | 4 Individuals | = Forms | © @ Classes &instances | © Jambalaya® | Ortoviz | OWLviz | # Instances |

PROPERTY BROWSER N PROPERTY EDITOR for length {instance of owl:DatatypeProperty)

For Project: @ IMGT-ONTOLOGY For Property: |bitpc S imet arg MG T-ORTOLOGY ] avlglendth

[ Ohject | Datatype | Annotation | AN | K o2 [B [ Annotations

P r——r——— - ATy e | Leng |
I lencth rofs comment |~
B EntrezGene idertifier

I HGNC_jdertifier

I IMGT_gene_symial

I MNCEBI_taxonony_identifier
I number

dl

Tomam. o W
) DESCRIPTION |® int 'l [] Functional
Allowed values 'JIJ.I:' &




Restrictions sur les propriétés

IMGT-ONTOLOGY Protégé 3.4 (file:\C:\Documents%20and % 20Settings\veronique\Mes%20documents\protege\IMGT-FULL3.4-gclonic - |EI |i|

File  Edit Project OWL Eeasoning Code Tools  Window  Collshorstion  Help
NeE +BE mvb &9 4> @pmrégé

| @ Metadsta(MGT-ONTOLOGY20090105.0wl) | cWLClasses | WM Properies | 4 Individuals | = Forms | © @ Classes & nstances | @ Jambalays® | Ontaviz m owiLviz | # istances |

SUBCLASS EXPLORER Wy CLASS EDITOR for MoleculeType (instance of owl:Class)

For Project: @ IMGT-ONTOLOGY For Class: [http:fhssae imot org MG T-ONTOLOGY owldholeculeType ] Inferred View
+
Asserted Hierarchy ﬁ:’ ﬁ Qg Ij QP E I:E DAnnu‘ta‘tinns
ol Thing Property Yalue | Lang |
> radfs: Class = rdfsicomment -

v . IDEMTIFICATION
. ConfigurationType
v (D EntityType
O Molecule_Ertity Type

p MaoleculeType @b ﬁ ..
O GeneType QF' % Asserted Conditions
) DESCRIPTION MECESSARY &:::;;ISE;IE::

) IDENTIFICATION [
ﬂ defines onhy Molecule_Entity Type C
E defines some Maolecule_EntityType C
@ € 2le @D pisjoints
. EntityType
. GeneType

. ConfigurationType

|"| B 9 % Jﬁg} (% & B o (=] @) Logic view () Propetties View




Restrictions sur les propriétés

IMGT-ONTOLOGY Protégé 3.4 (file:\C:\Documents%20and % 20Settings\veronique\Mes%20documents\protege\IMGT-FULL3.4-gclonic - |EI |i|

File  Edit Project OWL Eeasoning Code Tools  Window  Collshorstion  Help
NeE +BE mvb &9 4> @pmrégé

| @ Metadsta(MGT-ONTOLOGY20090105.0wl) | cWLClasses | WM Properies | 4 Individuals | = Forms | © @ Classes & nstances | @ Jambalays® | Ontaviz m owiLviz | # istances |

SUBCLASS EXPLORER Wy CLASS EDITOR for Molecule_FntityType (instance of owl:Class)

For Project: @ IMGT-ONTOLOGY For Class: [httpcfhasaee imot org MG T-ONTOLOGY owldtoleculs_Ertity Type ] Inferred View
+
Asserted Hierarchy ﬁ:’ ﬁ Qg Ij QP E I:E DAnnu‘ta‘tinns
ol Thing Property Yalue | Lang |
> radfs: Class = rdfsicomment -

¥ ) IDENTIFICATION
. ConfigurationType
¥ (@ ErtityType
> p Maolecule_EntityType

: 2::?::;?:% @b ﬁ QF' . Asserted Conditions
) DESCRIPTION NECESSARY & SUFFICIENT
NECESSARY
) EntityType =
ﬂ iz_defined_by onby { ConfigurationType or MoleculeType or GeneType) C
£ is_defined_by some ConfigurstionType =
E iz_defined_by some MoleculeType C
E) iz_defined_by some GeneType =
¢ % %2R @D pisjoints

|"| B 9 % Jﬁg} (% & B o ® e @) Logic view () Propetties View




Restrictions sur les propriétés

lI‘-1GT-0NTOLOGY Protége 3.4 (file:\C:\Documents% 20and % 20Settings\veronique\Mes% 20documents\protege\IMGT-FULL3.4-gc\o - |El|i|
File  Edit Project ©OWWL Eeasoning Code Tools  Window  Collaboration  Help
NeE tBE md ¢ ar <:@pmrégré

| @ Metadsta(MGT-ONTOLOGY20090M05.0wl) | OWlClasses | WM Properiss | 4 Individusls | = Forms | © @ Classes & instances | © Jambalaya® | Ontoviz | OWLviz | # Instances |

SUBCLASS EXPLORER W, CLASS EDITOR for ConfigurationType (instance of owl:Class)

For Project: @ IMGT-ONTOLOGY For Class: [http S imot orgdGT-ONTOLOGY T owlRConfigurationType [ Interred view
Asserted Hierarchy u If:: Q Eﬁ t.t-‘ E [H [J) Annotations
ol Thing B Froperty “alue | Lang |
rdfs Class =0 rofs comment -
O IDENTIFICATION
p ConfigurationType
¥ ) Entity Type
¥ @ Molecule_EntityType -
g 2‘2:;?:;:5 ﬁ ﬁb Q’ . Aszserted Conditions
B Jsequence MECESSARY & SUFFICIENT
MECESSARY
© Jgene @ DENTIFICATION E
S v-gene & defines onby Molecule_ErtityType C
E J-C-sequence E) defines some Molecule_Ertity Type [=
B Cogene
E YW-J-C-zequence
B D-J-gene
E D-zequence
B v.DoJ-gene
) gene
B v-Jgene
E L-%-zequence
B rt-zequence & & 3 L e @D pisjoints
E) L-v-J-C-zequence O Entity Type
B L-W-D-J-C-sequence @ MaleculeType
. GeneType
E D-gene —
B v-DoJ-C-zequence
. MoleculeType =
a7 D

e ﬁ % d B o» e @) Logic View (' Propetties View




Tests et verifications

rotégé 3.4  (file:\C:\Documents%o20and% 20Settings\veronique\Mes% 20documents) protege\IMGT-FULL3.4-gc\onto- mai\IMGT ONTC - | 0 |i|

File  Edit Project | ©WL Reasoning ©Code Tools  Windoww  Collshoration  Help

D E ng' d',J Ontalogy repositaries..

Edlit conl: 2lDifferents...

< B

&) Run ontology tests. .
For Project: @ MG @ Shovee TODO fist..

Asserted Hierarchy| Preferences...

ZLASS EDITOR for ¥-D-J-gene (instance of o
or Class: |http e imot org MG T-OMTOLOGY ovel#-D-J-gene

L Clagses |/- Froperties r‘ Indivicuials r = Forms r @ Jambslays

] Inferred Visw

ol Thing
> rdfz Class
¥ O CENTIFICATION
. ConfigurationT ype
v @ ErtityType
¥ @ molecule_ErtityType
e AA-sEquUence
©) C-zequence
e J-zequence
B J-gene
e Wogene
e J-C-zequence
B C-gene
e Wed-C-zequence
©) D-J-gene
e D-seguence
E) v-D-J-gene
e gene
e Wad-gene
B L-v-zequence
e rt-sequence
B L-w-J-C-zequence
e Dr-gene
e L-%-D-J-C-zeqguence
e W-D-J-C-sequence
. MoleculeType
) GeneType
p @ DESCRIPTION

Ij Q: @ | [J Annotations
Froperty “alue | Lang |

3 rdfs:comment -

-

fdeea

Asserted Conditions

. Molecule_Ertity Type

) iz_defined_by has variable
E) iz_defined_by has joining

) iz_defined_by has diversity
e iz_defined_by has rearranged
) is_defined_by has gD,

) is_defined_by exacthy 5

iz_defined_by onby (ConfigurationType or MoleculeType or GeneType)
iz_defined_by some ConfigurstionType

NECESSARY & SUFFICIENT

NECESSARY
IHHERITED
[from Maolecule_ErtityType]| C
[from Maolecule_EntityTvpe]| €

iz_defined_hy some MoleculeType [from Molecule_EntityType]| E
iz_defined_by some GeneType [from Molecule_ErtityType]| E
(3 @ &2 3§ @D bisjoints

e L-%-zequence

e J-C-zequence

e “-gene

E) v-D-J-C-zequence
© Jgene

) rt-zequence

) L-v-J-C-zequence
) D-J-gene

-

[»

[ M»® 2%ARA

s 8 % O

O] Loongfic: Wign [ Properties Wiew




Tests et verifications

II‘~1GT-0NT0I_0G\|Ir Protégé 3.4  (file:\C:\Documenis% 20and%20Settings\veronique\Mes%o20documents\protege \IMGT-FULL3.4-gc\onto-mal\IMGT-ONTOLC — |EI|1|
File  Edit Project ©WL  Ressoning  Code  Tools  Window  Collakborstion  Help
NeE “BE wed ¢ O a @pmtégé

[ 4@ Metadata(MGT-ONTOLOGY20080105.0wl) | ) OWAClasses | Bl Properties | 4p Individusls | = Forms | @ Jambalaya®

SUBCLASS EXPLORER W), CLASS EDITOR for intron  (instance of owl:Class) na = (R T

For Project: @ IMGT-OMTOLOGY [ Inferred Wisw

For Class: |4

-

i —
Aszerted Hierarchy w 'fa % Ij t.‘-' @ EE Dnnnotatiuns
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Tests et verifications

Pellet 1.5.2 (direct)

Computing inconsistent concepts: Querying ressoner for inconsistent concepts and updating Protege-CWL

Feasaner log
W@ Synchronize reasoner

# Time ta clear knowledgebase = less that 0.001 seconds
# Time to updste reasoner = 0.89 seconds

=@ Time to synchronize = 0.922 seconds

¥ Check concept consistency

# Time to update Protege-Cyl = 2 687 seconds
# Total time: 3672 seconds
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Importation d’ontologies

Il est possible d'utiliser les classes les propriétés et les instances de
L’ontologie importée, d’en étendre la description

= Attention, la référence aux classes, propriétes et individus d’'une autre
Ontologie en utilisant I'espace de nom est différent de I'importation complete
D’ontologies.
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